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KATA PENGANTAR 

 

Puji dan syukur kami panjatkan kehadirat Allah SWT, berkat rahmat dan karuniaNya pada 

akhirnya kami dapat menyelesaikan tulisan berupa buku yang berjudul Dasar – Dasar 

Bioinformatika Kedokteran dapat diselesaikan. Bioinformatika merupakan cabang ilmu yang 

berkembang pesat di era teknologi modern. Ilmu ini menggabungkan biologi, ilmu komputer, dan 

teknologi informasi untuk mengelola dan menganalisis data biologis dalam skala besar. Dalam 

konteks kedokteran, bioinformatika memberikan kontribusi yang sangat penting untuk penelitian 

genomik, penemuan obat, dan pengembangan pengobatan presisi. Buku ini akan membahas sejarah 

bioinformatika, penerapannya dalam kedokteran, serta berbagai basis data yang digunakan dalam 

penelitian biomedis. 

Bioinformatika kedokteran merupakan bidang interdisipliner yang menggabungkan ilmu 

biologi, teknologi informasi, dan kedokteran untuk mengelola, menganalisis, dan menafsirkan data 

biologis serta klinis. Dengan perkembangan teknologi genomik dan bioteknologi, bioinformatika 

memiliki peran penting dalam memahami berbagai aspek kedokteran, seperti diagnosis, prognosis, 

dan personalisasi pengobatan. Penulis menyampaikan ucapan terima kasih kepada semua pihak yang 

telah membantu dalam penyelesaian buku ini. Segala kritik dan saran yang bersifat membangun 

sangat penulis harapkan 
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